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Campanya de vacunacio

de la COVID-19
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Situacio pla de vacunacio
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Pla de vacunacio 2w

* 29% a residents

e 200.704 vacunes administrades

« 71% a personal sanitari i de residencies

Primera dosi Segona dosi
Total vacunats 182.433 18.271
Persones residents 48.995 9.694

Persones residents
m Professionals

M Personal residéncies
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Entre les persones
residents (que porten
fins a 24 dies de
seguiment després de la
vacuna) s'observa una
disminucio en la taxa
d'aparicié de casos a
mesura que passa el
temps a partir dels 10-12

dies (dades preliminars)
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Personal residencies
= KM N0-Vac == KM Vac
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Dies des de la vacunacio

Entre el personal de les
residéencies (que porten
fins a 24 dies de seguiment
després de la vacuna)
s'observa una disminucié
en la taxa d'aparicié de
casos a mesura que passa
el temps a partir dels 10-12

dies (dades preliminars)
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Situacio epidemiologica
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Situacio epidemiologica
Casos confirmats per PCR/TA
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Situaclio epidemiologica SARS-Cov-2. Un virus en constant evolucio
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Situacio epidemiolc‘)gica Noves Variants de SARS-CoV-2

Noves Variants de Preocupacio

major capacitat de transmissio

VOC 202012/01 (UK)
501Y.V2 (SA)
P.1 (B)

Font: ECDC
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Situacio epidemiologica Noves Variants de SARS-CoV-2

Figure 2. Proportion of UK SARS-CoV-2 sequences classified as VOC 202012/01 per week, and total
sequences per week from the UK

12000 - 80%

38 39 40 41 42 4

. Total sequences (UK) = Proportion VOC 202012/01

70%

Total number of sequences (UK)
I E=] (=] [# 2} =
- 888 8 §

(F]
2
VOC 202012/01 proportion of sequences

20%
10%
L] T 0%
1 52 53

Font: ECDC

3 44 45 46 47 48 49 50 5
Week




Y / S a | ut A

Situacio epidemiologica

Figure 2. Countries reporting cases of VOC 202012/01 in the EU/EEA, as of 19 January 2021
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Figure 4. Countries reporting cases of VOC 202012/01 worldwide, as of 19 January 2021
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Fora de UK, 2.000 casos en 60 paisos
(EU 1.300 casos)

Font: ECDC
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Situacio epidemiologica
Figure 6. Countries reporting cases of 501Y.V2 in the EU/EEA, as of 19 January 2021
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Figure 7. Countries reporting cases of 501Y.V2 worldwide, as of 19 January 2021
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Fora de SA, 570 casos en 23 paisos
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Situacid epidemiologica

Sistema de Vigilancia Microbiologica de SARS-CoV-2 (HUVH)
o

mA.2 Bl mB.1.1 mB.1.1.1 mB.1.1.10 mB.1.1.44 EB.1.140 mB.1.5 B.1.74
mNONE mB.1.5.14 B.1.148 mB.1.5.12 mB.1.1.125 mB.1.1.194 B.1.1.232 mB.1.1.269 EB.1.1.297
EB.1.1.39 mB.1.1.43 mB.1.177 mB.1.177.7 mpB 2B.1.160 EB.1.177.15 EB.1.221 EB.1.1.7

8% a BCN ciutat
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Situacio epidemiologica
Sistema de Vigilancia Microbiologica de les noves variants de SARS-CoV-2

Cribratge inicial Sequenciacio

Hospitals representatius  / H.Universitari Vall d’Hebron

del territori de Catalunya  H. Universitari de Bellvitge
v/ H. Universitari Germans Trias i Pujol
v H. Clinic
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Situacio epidemiologica
Sistema de Vigilancia Microbiologica de les noves variants de SARS-CoV-2

PCRs positives

Variants conegudes (UK/SA/B)

10%-50% Cribratge inicial per PCR "diferencial” Espicula negativa
ORF1lab i N positives
CT<30 (es confirmen el 94% com UK per seqiienciacié espicula)
5-10% sequenciacio de genoma complet

Espicula positiva: 10% Sequenciaci6 espicula (SA/B)
5%-10% sequienciacié de genoma complet de les SA/B
Possibles noves variants

1%-2% (200-400/setmana) seqlienciaciéo genoma complet (primaria, hospital, edat, setmana)
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Situacio epidemiologica
Sistema de Vigilancia Microbiologica de les noves variants de SARS-CoV-2

PCRs positives

Variants conegudes (UK/SA/B)

10%-50% Cribratge inicial per PCR diferencial Espicula negativa
ORF1lab i N positives
CT<30 (es confirmen el 94% com UK per seqiienciacié espicula)
5-10% sequenciacio de genoma complet

Espicula positiva: 10% Sequenciacio espicula (SA/B)
5%-10% sequienciacié de genoma complet de les SA/B

Possibles noves variants

1%-2% (200-400/setmana) sequenciacié genoma complet (primaria, hospital, edat, setmana)
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Situacio epidemiologica

Questions rellevants

Predominara?

Impacte en el nombre de casos?
Virulencia?

Escapament a la vacuna?

Altres variants en el futur?
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